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ABSTRACT 

 
RNA interference (RNAi) plays an important role in an antiviral defense in 

shrimp. RNAi technology has been extensively used for inhibition of viral replication 

and studying gene function. To gain more insights to the RNAi mechanism, Dicer 

binding proteins, Loquacious (Loqs) and R2D2 have been shown to be required for an 

efficient in RNAi silencing activity. Therefore, the objectives of this study were to 

clone the full length cDNA of PmLoqs and characterize its function in the RNAi 

pathway. The full length cDNA of PmLoqs consists of 1,464 bp encoding 323 amino 

acids. PmLoqs consists of 3 double stranded RNA binding domains (dsRBD). 

Phylogenetic analysis demonstrated that PmLoqs is in the group of arthropods.  In 

order to study the function of PmLoqs in P.monodon, knockdown PmLoqs by using 

dsRNA-PmLoqs was performed. Expression of PmLoqs can be suppressed 

approximately 85% after 3 days dsRNA-PmLoqs injection. Suppression of PmLoqs 

increased the efficiency of dsRNA-PmRab7 to inhibit an endogenous PmRab7 

expression. Moreover, inhibitory effect of PmLoqs was demonstrated to have an 

increase in the ability of dsRNA-YHV to inhibit yellow head virus (YHV) replication 

after 48 and 72 hours post YHV challenge. These results indicated that an increase in 

the ability of dsRNA to silence gene expression is the result of the inhibition of 

PmLoqs. Taken together, these results suggested that PmLoqs is involved in dsRNA-

mediated gene silencing in shrimp. 
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บทคดัยอ่ 

กระบวนการอาร์เอ็นเออินเตอร์เฟียแรนซ์ (อาร์เอ็นเอไอ) มีบทบาทสาํคญัต่อกลไกการตา้นไวรัสในกุง้ 

เทคโนโลยีอาร์เอ็นเอไอไดถู้กนาํมาใชอ้ยา่งแพร่หลายในการยบัย ั้งการเพ่ิมจาํนวนของไวรัสและใชใ้นการศึกษา

หนา้ท่ีการทาํงานของยนีในกุง้ เพ่ือใหเ้ขา้ใจกลไกการทาํงานของอาร์เอ็นเอไอให้มากข้ึน ไดมี้การศึกษาโปรตีนท่ี

จบักบัเอ็นไซมไ์ดเซอร์ ซ่ึงไดแ้ก่โลเควเชียส และ R2D2 พบวา่ โปรตีนทั้ง 2 น้ี จาํเป็นต่อประสิทธิภาพในการ

ทาํงานของเอ็นไซม์ไดเซอร์ ในกระบวนการอาร์เอ็นเอไอซ่ึงมีผลต่อการยงัย ั้งการแสดงออกของยีน ดังนั้ น

การศึกษาน้ีจึงมีวตัถุประสงคเ์พ่ือทาํการโคลน cDNA ของยีนโลเควเชียสอย่างสมบูรณ์ และศึกษาหน้าท่ีการ

ทาํงานของยนีโลเควเชียสท่ีเก่ียวขอ้งอยูใ่นกระบวนการอาร์เอน็เอไอในกุง้ ผลการศึกษาพบวา่ลาํดบัขอ้มูลของยีน

โลเควเชียสอยา่งสมบูรณ์ประกอบไปดว้ย 1,464 นิวคลีโอไทด ์สามารถถอดรหัสเป็นกรดอะมิโนไดจ้าํนวน 323 

ตวั ยีนโลเควเชียสในกุง้กุลาดาํประกอบไปดว้ย 3 โดเมนของอาร์เอ็นเอสายคู่ จากการวิเคราะห์แสดงให้เห็นถึง

วงศว์านววิฒันาการของยีนโลเควเชียสในกุง้กุลาดาํ ถูกจดัให้อยูใ่นจาํพวกเดียวกบัแมลง ในการศึกษาหนา้ท่ีการ

ทาํงานของยีนโลเควเชียสในกุง้กุลาดาํ โดยใชอ้าร์เอ็นเอสายคู่ท่ีมีความจาํเพาะเจาะจงต่อยีนโลเควเชียสในกุง้

กุลาดาํพบวา่ การแสดงออกของยีนโลเควเชียสสามารถท่ีจะถูกยบัย ั้งไดป้ระมาณ 85% ภายในระยะเวลา 3 วนั

หลงัจากไดรั้บอาร์เอ็นเอสายคู่ ทั้งน้ีการยบัย ั้งการแสดงออกของยีนโลเควเชียสในกุง้กุลาดาํ ยงัส่งผลในการเพ่ิม

ประสิทธิภาพของอาร์เอน็เอสายคู่ท่ีมีความจาํเพาะเจาะจงต่อยีน Rab7 ในการยบัย ั้งแสดงออกของยีน Rab7 ในกุง้

กุลาดาํไดอี้กด้วย นอกเหนือจากน้ียงัพบว่า การยบัย ั้งการแสดงออกของยีนโลเควเชียสยงัให้ผลในการเพิ่ม

ประสิทธิภาพของอาร์เอ็นเอสายคู่ท่ีมีความจาํเพาะเจาะจงต่อยีนของไวรัสหัวเหลืองต่อการยบัย ั้งการเพ่ิมจาํนวน

ของไวรัสหัวเหลืองในกุง้กุลาดาํ หลงัจากท่ีทาํการฉีดอาร์เอ็นเอสายคู่เป็นระยะเวลา 48 และ 72 ชัว่โมง จากผล

การศึกษา สามารถท่ีจะสรุปไดว้า่การเพ่ิมประสิทธิภาพของอาร์เอน็เอสายคู่ต่อการยบัย ั้งการแสดงออกของยีนนั้น 

เป็นผลเน่ืองมาจากการยบัย ั้งการแสดงออกของยีนโลเควเชียส ผลการทดลองทั้งหมด แสดงให้เห็นวา่ยีนโลเคว

เชียสมีส่วนเก่ียวขอ้งในกระบวนการยบัย ั้งการแสดงออกของยนีโดยใชอ้าร์เอน็เอสายคู่ในกุง้กลุาดาํ 
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